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Sekvenovani peritonealni tekutiny odhalilo somatické mutace genu TP53

Detekce vzacnych tumor-specifickych mutaci v bioptickych vzorcich je limitovana relativné
vysokou chybovosti sou¢asnych sekvenacnich technologii. Autofi se rozhodli pomoci duplexniho
sekvenovani, které snizuje chybovost ¢teni diky detekci mutaci pfitomnych pouze na obou
vlaknech DNA, prozkoumat pfitomnost vyjimeéné vyskytujicich rakovinnych bunék pfitomnych v
peritonedini tekutiné Zen s karcinomem ovarii vysokého ,gradu”. Tento agresivni typ je casto
diagnostikovan v pozdnich stadiich a je charakterizovany pritomnosti TP53 mutace. TP53 se
vyskytuje v peritonedlni tekutiné nemocnych i zdravych Zen, tedy v netumordzni tkani. Rozdil je
vSak v pfitomné mutacni zatézi, ta je vyssi u Zen s rakovinou. Studie tak odhalila vzacné rakovinné
bunky a pfitomnost mutace TP53 i ve zdravé tkani.
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Epigeneticka regulace exprese antimikrobialnich peptida

Antimikrobialni peptidy (AMP) jsou soucasti vrozené imunity a hraji dllezitou roli v stfevni
homeostaze a ochrané pred patogeny. Prace zkouma regulaci AMP genl s dlrazem na
epigenetickou slozku regulacnich mechanizmd. Inhibice histonovych deacetyldz
trichostatinem vedla ke zvySené produkci B-defensinu 2, ale i dalSich AMP. Autofi tak

)b poodhalili epigenetickou kontrolu AMP a nabizi farmakologické vyuZiti pfi ochrané stfevni
» “ sliznice pfed mikroby, houbami, viry a prvoky.
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Zakonitosti predpovidajici mikrobialni biodiverzitu

Studie zabyvajici se biodiverzitou vychéazela ze souboru vice nez 5 a pul milion dat makro- a
mikrobidlniho charakteru, a to v rdmci globalniho mapovani na 35 tisicich lokalitach. Podafilo se
odhalit vztahy ovliviiujici vyskyt nékterych rostlinnych a Zivocisnych a druhll a s nim souvisejici
vyskyt mikroorganism(. Bylo zavedeno skalovani, které zohledriuje bezprecedentni postaveni
oceanu. Spojeni tohoto méritka s lognormalnim modelem biodiverzity odhalilo existenci zhruba
trilionu (1012) mikroorganisma.

Scaling laws predict global microbial diversity
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